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Hayvan genetik kaynaklarimiz yillardir uygulanan islah politikalari ve ekonomik tercihler nedeniyle
hizla azalmis ve gunumuzde yok olma tehlikesiyle karsi karsiya kalmistir. Ayni zamanda yasanan bu
surecten dolayi cevresel sartlara uyumdan hastalik direncliligine kadar pek cok acidan onem arz eden
sahip oldugumuz genetik cesitliligimiz de azalmaktadir. Bundan dolayi, son yillarda pek cok ulke Ve e | ) i
hayvan genetik kaynaklarinin korunmasina yonelik galismalara agirlik vermekte ve ulusal stratejiler Jffcaiaiiumsy  § | Wy
belirlemektedir. Ulkemizde ise TUBITAK KAMAG tarafindan desteklenen 106G005 no’lu o T ERNR MY L L D o R
TURKHAYGEN-I projesi (www.turkhaygen.gov) ile yerli evcil hayvan genetik kaynaklarinin molekuler
karakterizasyonu ve in vitro korunmasina yonelik calismalar baslatiimis olup, Hinis'in Kolu Kisasi,
Canik, Cukurova, Malakan ve Ayvacik Midillisi yerli at irklarimiz projeye dahil edilmistir.

Anadolu sahip oldugu cografik konum nedeniyle pek cok medeniyete ev sahipligi yapmis olup, tarih
boyunca hem insanlarin hem de diger canlilarin go¢ hareketlerine maruz kalmistir. Bundan dolayi
Anadolu atlarinin genetik acidan mozaik bir yapiya sahip oldugu ve onemli bir genetik miras
tasidiklari dusunulebilir. Buna ragmen gunumuze kadar Anadolu atlarimizin genetik cesitliligine
yonelik molekuler bir calisma gercgeklestiriimemistir.
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Amac

Bu calisma ile belirlenen bes Anadolu at irkinin 21 mikrosatellit lokus ve
MtDNA D-loop dizi analizi ile genetik olarak karakterize edilmesi ve bu
irklara ait DNA ve hucre orneklerinin kurulacak olan bankalarda
saklanmasiyla irklarin muhafazasi amaclanmistir. Diger taraftan molekuler
genetik calismalar ile elde edilecek bilgiler, yerli irklarimizin sahip oldugu
genetik cesitliligin  ortaya konmasina, atlarin evcillestiriimesi surecinin
aydinlatiilmasina ve bilingli koruma programlarinin ortaya konmasina katkida
bulunacaktir.

Materyal ve Metot

Malakan (MLK) ati icin Kars, Igdir, Agri, Ardahan, Van; Hinis’in Kolu Kisasi
(HKK) ati icin Erzurum; Canik (CNK) ati icin Samsun; Ayvacik Midillisi (AMD)
atl icin Canakkale ve Cukurova (CKR) ati icin Adana ve Osmaniye illerinde
toplam 11 saha calismasi gerceklestiriimistir. Kan orneklerinden DNA
izolasyonu fenol:kloroform:isoamil alkol ekstraksiyonu ile gerceklestirilmistir
(Sambrook et. al., 1989). mtDNA D-loop bolgesinin 479 bc¢’lik kismi ileri (5'-
CCCAAGGACTATCAAGGAAG-3’) ve geri (5-GGAATGGCCCTGAAGAAAGA-
3') primerler kullanilarak PCR ile ¢ogaltiimis ve dizi analizi gerceklestiriimistir.

Mikrosatellit genotiplendirmesi 9 (118, AHT4, LEX33, COR02, HMS5, HMS6,
ASB2, HTG6, HMS3), 5 (ASB43, AHT33, HMS2, NEVHEQ79, CA425) ve 7
(ASB17, ASB23, TKY301, HMS7, HTG4, VHL20, CORS58)lik gruplardan
olusan coklu PCR ile gerceklestiriimistir (Glowatzki-Mullis et al, 2005).

Bulgular

M{DNA dizi analizi sonucunda tum populasyonlar arasinda toplam 68
polimorfik bolge tespit edilmis olup hicbir populasyonda irka oOzgu
sabitlenmis mutasyona rastlanmamistir. Populasyonlarin iKili
karsilastirmalari irklar arasi ortalama nukleotid farkliliginin (k) en fazla 9,150

oldugunu gostermistir (Tablo 1). Incelenen bes irk icin olusturulan Median-
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irka 6zgu dagilima isaret etmemektedir (Sekil 1). Bu sonucu dogrular Sayisi sayist  Monomorfik Mutasyon Polimorfik Mutasyon Nukleotid
sekilde Kimura 2-parametre kullanilarak cizilen komsu birlestirme (NJ) agac Saylsi Sayis| Farklihg
ciziminde de irka ozgu dallanma belirlenememistir (Sekil 2). Mikrosatellit o - I D ; ? —
analizleri ise lokus basina populasyonlarda tespit edilen allel ortalamasinin ChK AMD i D ” 5 5:5.”
4,4 ile 15,6 arasinda, tum lokuslarda populasyonlar igin gozlenen ortalama CHK KR 1 0 ; : 3100
allel sayilarinin ise 8,8 ile 9,6 arasinda deqgistigini gostermistir. Hesaplanan CHK LK ik I 7 1 3,040

F . degerleri tim populasyonlar icin Hardy-Weinberg dengesinden anlamli KK AL 3 | 13 : 3034
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farklilasmanin olmadigini ortaya koymustur. Temel bilesenler analizi AMD LK £ 0 7 3 9140
(Principal Component Analysis-PCA) de vyapilan diger analizler gibi CR LK 74 I : : B384
populasyonlar arasinda irka oOzgu fenotipik oOzellikler ile uyusan bir Tablo 1: Kargilastirmali temel varyasyon analizi.

farklilasmayr gostermemistir (Sekil 3). Fakat buna ragmen diger

populasyonlardan en belirgin ayirrm Ayvacik Midillisi ve Malakan atlari icin
tespit edilmistir.
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Sekil 3. Temel bilesenler analizi (PCA).

Sekil 1. Median-Joining Network analizi. Sekil 2. Komsu birlestirme (NJ) agaci.

Sonuc

Diger ciftlik hayvanlarina gore at populasyonlarinin daha serbest olmasi, yayilim alanlarinin hizli degiskenlik gostermesi, kontrolsuz hayvan hareketleri at
Irklarimizin genetik olarak birbirleri ile karismasina neden olmaktadir. Sosyo-ekonomik durum ve tarimda makinelesme de at irklarimizi hem sayi hem de kalite
acisindan tehlikeye sokan bir diger etkendir. Mevcut durum, cevresel ve sosyo-ekonomik baskilara karsi yerli at irklarimizin korunabilmesi icin bilincli bir
koruma programinin gerekliligini ortaya koymaktadir.

Kaynaklar: Glowatzki-Mullis et al. (2005). Animal Genetics 37, 33-39. Sambrook et al. (1989). Molecular Cloning.



