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Ozet:

Hayvan genetik kaynaklari giinimuz g¢evresel kosullarina bagh olarak hizla azalarak
yok olma tehlikesiyle karsi kargiya kalmaktadir. Buna bagli olarak sahip oldugumuz
ve pek ¢cok agidan énem arz eden genetik ¢esitlilik de azalmaktadir. Son yillarda pek
cok ulke hayvan genetik kaynaklarinin korunmasina yonelik calismalara agirlik
vermektedir. Ulkemizde ise TURKHAYGEN-I projesi ile yerli evcil hayvan genetik
kaynaklarinin molekuler karakterizasyonu ve in vitro korunmasina yonelik ¢calismalar
baslatiimistir. Projede yer alan Hinis’in Kolu Kisasi, Canik, Cukurova, Malakan ve
Ayvacik Midillisi at irklarn igin 12 ilde 11 saha calismasi gergeklestiriimistir.
Orneklenen at irklari mtDNA D-loop bélgesi dizi analizi ve 21 otozomal mikrosatelit
markor kullanilarak genetik olarak karakterize edilmigtir. mtDNA dizi analizi
sonucunda 69 polimorfik bdlge tespit edilmis olup, 151 haplotip (Haplotip cesitliligi,
Hd: 0,9866+0,0017, nukleotid gesitliligi, Pi: 0,021+0,00036, ve ortalama nukleotid
farkhligi, k: 8,006) belirlenmistir. Median-joining network analizi, tespit edilen
haplotiplerin irka 6zglu dagihm gostermeyen 61 haplogrup olusturdugunu
gostermigtir. Benzer olarak Kimura 2-parametre kullanilarak ¢izilen komsu birlestirme
(NJ) agag ciziminde de irka 6zgl dallanma belirlenememistir. Mikrosatelit analizleri
ise lokus basina populasyonlarda tespit edilen alel ortalamasinin 3.9 ile 10.4
arasinda, tum lokuslarda populasyonlar i¢in gdzlenen ortalama alel sayilarinin ise 4.3
ile 9,7 arasinda degistigini gostermistir. Hesaplanan F,s degerleri tim populasyonlar
icin Hardy-Weinberg dengesinden anlamli bir sapma olmadigini géstermis olup, dizi
ve mikrosatelit verileriyle hesaplanan Fs degerleri ise irklar arasinda anlamli bir
genetik farkhlasmanin olmadigini ortaya koymustur. Temel bilesenler analizi
(Principal Component Analysis-PCA) de bu sonuglari dogrulamigtir. Diger ciftlik
hayvanlarina gore at populasyonlarinin daha serbest olmasi, yayilim alanlarinin hizli
degiskenlik gdstermesi, kontrolsiz hayvan hareketleri at irklarimizin genetik olarak
birbirleri ile karismasina neden olmaktadir. Sosyo-ekonomik durum ve tarimda
makinelesme de at irklarimizi hem sayl hem de kalite agisindan tehlikeye sokan bir
diger etkendir. Mevcut durum, gevresel ve sosyo-ekonomik baskilara karsi yerli at
irklarimizin  korunabilmesi i¢in bilingli bir koruma programinin gerekliligini ortaya
koymaktadir.
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